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XIV. Synthesis o f novel pancreatic lipase inhibitors: Bio logical investigation and in silico  studiesSynthesis o f novel pancreatic lipase inhibitors: Bio logical investigation and in silico  studiesMermer A., Demirci S., TATAR G.JOURNAL OF BIOMOLECULAR STRUCTURE & DYNAMICS, cilt.40, sa.2, ss.931-940, 2022 (SCI-Expanded)XV. Investigation of the antimicrobial activities o f various antimicrobial agents on Streptococcus MutansInvestigation of the antimicrobial activities o f various antimicrobial agents on Streptococcus MutansSortase A through computer-aided drug design (CADD) approachesSortase A through computer-aided drug design (CADD) approachesSALMANLI M., Yilmaz G. T., TÜZÜNER T.COMPUTER METHODS AND PROGRAMS IN BIOMEDICINE, cilt.212, 2021 (SCI-Expanded)XVI. Synthesis, bio logical evaluation (antioxidant, antimicrobial, enzyme inhibition, and cytotoxic)  andSynthesis, bio logical evaluation (antioxidant, antimicrobial, enzyme inhibition, and cytotoxic)  andmolecular docking study of hydroxy methoxy benzoin/benzil analogousmolecular docking study of hydroxy methoxy benzoin/benzil analogousYaylı N., Kılıç G., Kahriman N., Kanbolat Ş., Bozdeveci A., Alpay Karaoğlu Ş., Aliyazıcıoğlu R., Erdinç Sellitepe H. E.,Selin Doğan İ. S., Aydın A., et al.BIOORGANIC CHEMISTRY, cilt.115, 2021 (SCI-Expanded)XVII. Investigation of potential inhibitor properties o f ethanolic propolis extracts against ACE-II receptorsInvestigation of potential inhibitor properties o f ethanolic propolis extracts against ACE-II receptorsfor COVID-19 treatment by molecular docking studyfor COVID-19 treatment by molecular docking studyGuler H. İ., Tatar G., Yildiz O., Belduz A. O., Kolayli S.ARCHIVES OF MICROBIOLOGY, cilt.203, sa.6, ss.3557-3564, 2021 (SCI-Expanded)XVIII. Computational drug repurposing study of the RNA binding domain of SARS-CoV-2 nucleocapsidComputational drug repurposing study of the RNA binding domain of SARS-CoV-2 nucleocapsidprotein with antiviral agentsprotein with antiviral agentsTatar G., Ozyurt E., Turhan K.BIOTECHNOLOGY PROGRESS, cilt.37, sa.2, 2021 (SCI-Expanded)XIX. Determination of potential selective inhibitors for  ROCKI and ROCKII isoforms with molecularDetermination of potential selective inhibitors for  ROCKI and ROCKII isoforms with molecularmodeling techniques: structure based docking, ADMET and molecular dynamics simulationmodeling techniques: structure based docking, ADMET and molecular dynamics simulationSecinti B. B., Tatar G., Tok T. T.JOURNAL OF BIOMOLECULAR STRUCTURE & DYNAMICS, cilt.37, sa.9, ss.2457-2463, 2019 (SCI-Expanded)XX. Synthesis, anticancer activity and ADMET studies o f N-(5-methyl-1,3,4-thiadiazol-2-yl)-4-[(3-Synthesis, anticancer activity and ADMET studies o f N-(5-methyl-1,3,4-thiadiazol-2-yl)-4-[(3-substituted)ureido/thioureido] benzenesulfonamide derivativessubstituted)ureido/thioureido] benzenesulfonamide derivativesKARAKUŞ S., TOK F., Tuerk S., ŞALVA E., Tatar G., Taskin-Tok T., Kocyigit-Kaymakcioglu B.PHOSPHORUS SULFUR AND SILICON AND THE RELATED ELEMENTS, cilt.193, sa.8, ss.528-534, 2018 (SCI-Expanded)XXI. Clarification of Interaction Mechanism of Mouse Hepatitis Virus (MHV) N and nsp3 Protein withClarification of Interaction Mechanism of Mouse Hepatitis Virus (MHV) N and nsp3 Protein withHomology Modeling and Protein-Protein Docking Analysis.Homology Modeling and Protein-Protein Docking Analysis.Tatar G., Tok T.Current computer-aided drug design, 2016 (SCI-Expanded)
Diğer Dergilerde Yayınlanan MakalelerDiğer Dergilerde Yayınlanan MakalelerI. Diş Hekimliğine Yönelik Antimikrobiyal Ajanların Geliştirilmesinde Bilgisayar Destekli İlaçDiş Hekimliğine Yönelik Antimikrobiyal Ajanların Geliştirilmesinde Bilgisayar Destekli İlaçTasarımının RolüTasarımının RolüBerberoğlu İ. N., Tatar Yılmaz G., Tüzüner T.Türkiye Klinikleri Diş Hekimliği Bilimleri Dergisi, cilt.1, sa.1, ss.41-44, 2023 (Hakemli Dergi)II. In silico  modeling of α-glucosidase, aldose reductase, and PPAR-γ with benzoyl/sulfonyl hydrazoneIn silico  modeling of α-glucosidase, aldose reductase, and PPAR-γ with benzoyl/sulfonyl hydrazonederivatives using molecular docking, ADMET, and molecular dynamics simulationsderivatives using molecular docking, ADMET, and molecular dynamics simulationsYILMAZ G., AKTAR B. S. K., ORUÇ EMRE E. E.JOURNAL OF RESEARCH IN PHARMACY, cilt.27, sa.4, ss.1567-1576, 2023 (ESCI)III. Molecular docking, synthesis and bio logical evaluation (enzyme inhibition, antimicrobial andMolecular docking, synthesis and bio logical evaluation (enzyme inhibition, antimicrobial andantioxidant) o f methoxy benzoin/benzil/stilbenoid derivativesantioxidant) o f methoxy benzoin/benzil/stilbenoid derivativesYAYLI N., KAHRİMAN N., BOZDAL G., SERDAROĞLU V., ALİYAZICIOĞLU R., SELLİTEPE H. E., ALPAY KARAOĞLU Ş.,Yilmaz G.ORGANIC COMMUNICATIONS, cilt.15, sa.2, ss.129-147, 2022 (ESCI)IV. Bazı Kalkonların COVID-19 Tedavisine Yönelik SARS-CoV-2 Ana Proteaza Bağlanma MekanizmasınınBazı Kalkonların COVID-19 Tedavisine Yönelik SARS-CoV-2 Ana Proteaza Bağlanma Mekanizmasının
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Kitap & Kitap BölümleriKitap & Kitap BölümleriI. Bilgisayar destekli ilaç tasarımıBilgisayar destekli ilaç tasarımıTatar Yılmaz G.Protein yapısı, mühendisliği, etkileşimleri, dinamiği ve ilaç tasarımındaki yeri, Saliha Ece Acuner, Editör, Nobel TıpKitapevi, Ankara, ss.291-307, 2021II. BİLGİSAYAR DESTEKLİ İLAÇ TASARIMIBİLGİSAYAR DESTEKLİ İLAÇ TASARIMITATAR YILMAZ G.PROTEİN: YAPISI, MÜHENDİSLİĞİ, ETKİLEŞİMLERİ, DİNAMİĞİ VE İLAÇ TASARIMINDAKİ YERİ, Saliha Ece ACUNER,Editör, Ankara Nobel Tıp Kitabevleri, Ankara, ss.291-307, 2021
Hakemli Kongre / Sempozyum Bildiri Kitaplarında Yer Alan YayınlarHakemli Kongre / Sempozyum Bildiri Kitaplarında Yer Alan YayınlarI. Discovery of New Dual-Target Agents Against PPAR-γ and α-glucosidase Enzymes with MolecularDiscovery of New Dual-Target Agents Against PPAR-γ and α-glucosidase Enzymes with MolecularModeling MethodsModeling MethodsKaya S., Tatar Yılmaz G., Aktar B. S. K., Emre E. E.4th Enzyme and Bioprocess Days (EBDays), Kars, Türkiye, 7 - 09 Eylül 2023, ss.64II. Exploring Promising Inhibitor Candidates for Estrogen Receptor Alpha Enzyme with MolecularExploring Promising Inhibitor Candidates for Estrogen Receptor Alpha Enzyme with MolecularModelling StudiesModelling StudiesTurgut Z. D., Tatar Yılmaz G.4th Enzyme and Bioprocess Days (EBDays), Kars, Türkiye, 7 - 09 Eylül 2023, ss.63III. AKR1B1 Enzimine Yönelik Etkin Bileşiklerin Moleküler Kenetlenme Yöntemi ile İncelenmesiAKR1B1 Enzimine Yönelik Etkin Bileşiklerin Moleküler Kenetlenme Yöntemi ile İncelenmesiYaşar Ş., Tatar Yılmaz G., Çolak C.14.Tıp Bilişimi Kongresi, İzmir, Türkiye, 16 - 18 Mart 2023, ss.108-114IV. Evaluation of The Effects o f Different Formulations of Subunit Covid-19 Vaccine on Cytokine LevelsEvaluation of The Effects o f Different Formulations of Subunit Covid-19 Vaccine on Cytokine Levelsin HepG2 Cellsin HepG2 CellsArca Çakır D., Yirün A., Aydın S., Varan G., Tatar Yılmaz G., Erkekoğlu Ü. P., Ünal S.11 INTERNATIONAL CONGRESS OF THE TURKISH SOCIETY OF TOXICOLOGY, Antalya, Türkiye, 2 - 05 Kasım 2022,ss.129V. COVID-19 Tedavisine Yönelik İn Siliko  İlaç Geliştirme ÇalışmalarıCOVID-19 Tedavisine Yönelik İn Siliko  İlaç Geliştirme ÇalışmalarıTatar Yılmaz G.Uluslararası Ege Sağlık Alanları Sempozyumu, İzmir, Türkiye, 18 - 19 Aralık 2021, ss.120-121VI. SARS-CoV-2 Spike, Main protease ve Nucleocapsid Proteinlerinin Molnupiravir  ile EtkileşimSARS-CoV-2 Spike, Main protease ve Nucleocapsid Proteinlerinin Molnupiravir  ile EtkileşimMekanizmasının Moleküler Kenetlenme Yöntemi ile İncelenmesiMekanizmasının Moleküler Kenetlenme Yöntemi ile İncelenmesiÖzyurt E., Tatar Yılmaz G., Turhan K.13. TIP BİLİŞİMİ KONGRESİ, İstanbul, Türkiye, 24 - 27 Mart 2021, ss.1-8



VII. Evaluation Of Two Different Antibacterial Agents For Inhibition Of Streptococcus Mutans-Sortase AEvaluation Of Two Different Antibacterial Agents For Inhibition Of Streptococcus Mutans-Sortase AEnzyme Structure By Molecular Docking MethodEnzyme Structure By Molecular Docking MethodSALMANLI M., TATAR G., TÜZÜNER T., YILMAZ N., BAYGIN Ö.26.International Congress of Turkish Society of Pediatric Dentistry, 10 - 13 Ekim 2019, ss.92-93VIII. Üç boyutlu DNA Aptamer Temelli Biyosensönler ile Endrokin bozucu kimyasallarin tespit edilmesiÜç boyutlu DNA Aptamer Temelli Biyosensönler ile Endrokin bozucu kimyasallarin tespit edilmesiBAYIL İ., TATAR G., TASKIN TOK T.3.Uluslararası Avrasya Multidisipliner Çalışmalar Kongresi, Gaziantep, Türkiye, 4 - 07 Nisan 2019, ss.334-339IX. Z ika Virüsüne karşı in-siliko  ilaç tasarımıZika Virüsüne karşı in-siliko  ilaç tasarımıKok M. A., TATAR G., Taşkın Tok T.3.Uluslararası Avrasya Multidisipliner Çalışmalar Kongresi, Gaziantep, Türkiye, 4 - 07 Nisan 2019, ss.304-311X. Recent Developments in eEF2 Kinase InhibitorsRecent Developments in eEF2 Kinase InhibitorsAY M., CÖMERT ÖNDER F., KANDEMİR H., TAŞKIN TOK T., BELLUR ATİCİ E., TATAR G., KARLIĞA B., ŞAHİNER N.,Ozpolat B.International Conference on PharmaScience Research and Development (Pharma RD 2019), Paris, Fransa, 4 - 06Mart 2019, ss.25-26XI. Determination of potential selective inhibitors for  ROCKI and ROCKII isoforms with molecularDetermination of potential selective inhibitors for  ROCKI and ROCKII isoforms with molecularmodeling techniques: Structure Based modeling techniques: Structure Based Docking,ADMET and Molecular Dynamics SimulationDocking,ADMET and Molecular Dynamics SimulationTATAR G.Proteinlerin Yapısı ve Etkileşimleri konulu Biyofizik Yaz Okulu, 29 - 30 Ağustos 2018XII. Molecular Docking Study of Novel 1,2,3,4,-Tetrahydroisoquinoline Derivates as Anticancer AgentsMolecular Docking Study of Novel 1,2,3,4,-Tetrahydroisoquinoline Derivates as Anticancer Agentsagainst epidermal growth factor (EGFR) receptoragainst epidermal growth factor (EGFR) receptorTATAR G., TASKIN TOK T., HASSAN Y., MOHAMMED A. D.1. Uluslararası Kanser ve İyon Kanalları Kongresi, Şanlıurfa, Türkiye, 21 - 23 Eylül 2017, ss.132XIII. Molecular Docking Study of Rho-Kinase (ROCK) inhibitorsMolecular Docking Study of Rho-Kinase (ROCK) inhibitorsBAYEL SECINTI B., TATAR G., TASKIN TOK T.Innovation in Medicine Summit-3, Gaziantep, Türkiye, 11 - 13 Mayıs 2017, ss.84XIV. Evaluation of Docking Functions for ROCK2-Ligands DockingEvaluation of Docking Functions for ROCK2-Ligands DockingYILDIRIM M., TATAR G., TASKIN TOK T.4th International BAU Drug Design Congress, Gaziantep, Türkiye, 13 - 15 Ekim 2016, ss.230XV. Investigation of mutation on the molecular functions of ROCK2 (Rho-kinase2) protein withInvestigation of mutation on the molecular functions of ROCK2 (Rho-kinase2) protein withmolecular modeling techniquesmolecular modeling techniquesTATAR G.EMBO Integrative modeling of biomolecular interactions practical course, Barselona, İspanya, 4 - 09 Temmuz 2016,ss.35XVI. Investigation of mutation on the molecular functions of ROCK2 protein with molecular modelingInvestigation of mutation on the molecular functions of ROCK2 protein with molecular modelingtechniquestechniquesTATAR G., TAŞKIN TOK T.Summer school on Molecular Modeling 4, Sardinia, İtalya, 6 - 10 Haziran 2016XVII. Computer-assisted Drug Design and DevelopmentComputer-assisted Drug Design and DevelopmentTASKIN TOK T., TATAR G.Innovation in Medicine Summit-2, Gaziantep, Türkiye, 05 Mayıs 2016 - 07 Mayıs 2017, ss.79XVIII. Voltaj Kapılı Potasyum Kanal Proteinin Kv1 2 Homoloji Modellenmesi ve HsTx1 Toksini ile EtkileşimVoltaj Kapılı Potasyum Kanal Proteinin Kv1 2 Homoloji Modellenmesi ve HsTx1 Toksini ile EtkileşimMekanizmaların Docking Yöntemiyle AydınlatılmasıMekanizmaların Docking Yöntemiyle AydınlatılmasıYILMAZ K., TATAR G., TAŞKIN TOK T.27. Ulusal Kimya Kongresi, Türkiye, 23 - 28 Ağustos 2015XIX. Elucidation of Interaction Mechanism of Coronavirus protein with Molecular DockingElucidation of Interaction Mechanism of Coronavirus protein with Molecular DockingTATAR G., TASKIN TOK T.Modeling of Biomolecular Systems Interactions, Dynamics and Allostery: Bridging Experiments and Computations,İstanbul, Türkiye, 10 - 14 Eylül 2014, ss.137XX. Homology modeling of Coronavirus (CoV) structural proteins and its interaction mechanism analysisHomology modeling of Coronavirus (CoV) structural proteins and its interaction mechanism analysisTATAR G., TAŞKIN TOK T.



2. İlaç Kimyası, Üretim, Teknoloji ve Standardizasyon Kongresi, Türkiye, 21 - 23 Mart 2014
Desteklenen ProjelerDesteklenen ProjelerTATAR YILMAZ G., BEKTAŞ Ö., YILMAZ E., Yükseköğretim Kurumları Destekli Proje, Bilgisayar Destekli İlaç TasarımıYöntemleri ile Yeni BCR-ABL Tirozin Kinaz İnhibitörlerinin Geliştirilmesi, 2022 - Devam EdiyorTatar Yılmaz G., TÜBİTAK Projesi, Antidiyabetik Ajan Olabilecek Sülfonat Grubu Taşıyan Yeni Kalkonların Protein TirozinFosfataz 1B (PTP-1B) İnhibitörü Olarak Tasarımı, Moleküler Modelleme, in vitro ve in vivo Aktivite Çalışmaları, 2024 -2027Tatar Yılmaz G., TÜBİTAK Projesi, Biyolojik Olarak Aktif Triazol Bileşiklerin Mof Türevli Manyetik Katalizörler ile Sentezi,Antikanser Aktivitelerinin in vitro ve Moleküler Kenetlenme ile İncelenmesi ve Protein-Triazol BileşiklerininEtkileşimlerinin Yapay Zeka ile Belirlenmesi, 2024 - 2026Tatar Yılmaz G., TÜBİTAK Projesi, Moleküler Modelleme Tabanlı Antidiyabetik Aktivite Potansiyeline Sahip YeniSülfonamit- Pirazolin Hibrit Moleküllerinin Tasarımı, Sentezi Ve Aktivite Çalışmaları, 2024 - 2026Tatar G., Aktar B. S. K., TÜBİTAK Projesi, Antidiyabetik Ajan Olarak alfa-Glukozidaz ve Ppar-gama'ya Karsı Kalkon, Pirazol,Izoksazol ve Hidrazon Gruplarına Sahip Yeni Moleküllerin Tasarımı, Moleküler Modelleme Çalısmaları ve in vitroAktivitelerinin Incelenmesi, 2021 - 2023Tatar G., Ünal S., Okay S., Aydın S., Erkekoğlu Ü. P., Karahan M., Özkul A., Ergünay K., İnkaya A. Ç., Türkiye Sağlık EnstitüleriBaşkanlığı (TÜSEB) Projesi, COVID-19’a Karşı Peptit Temelli Aşı Araştırma ve Geliştirme Çalışmaları, 2020 - 2022Tatar G., Yaylı N., Türkiye Sağlık Enstitüleri Başkanlığı (TÜSEB) Projesi, Sortaz A enzimine yönelik yeni antimikrobiyalinhibitörlerin moleküler modelleme yöntemleri ile geliştirilmesi, 2020 - 2022TÜBİTAK Projesi, Moleküler Modelleme Tabanlı Yeni Hipoksiyle İndüklenen Faktörler HIF 1 ve HIF 2 Enzimİnhibitörlerinin Geliştirilmesi Sentezi ve Sitotoksisite Araştırmaları, 2016 - 2018
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